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Introducdo

A migrénea ¢ uma das doengas mais prevalentes e incapacitantes no mundo, sendo mais prevalente no sexo feminino. As causas da
migrénea séo diversas, incluindo ndo somente fatores ambientais, tais quais o estresse e distdrbios do sono, como também componentes
genéticos de origem poligénica, com diversos polimorfismos e locus associados. Sabendo disso, o objetivo deste trabalho foi relacionar
os polimorfismos TGFB1 rs18004469 do alelo -509C>T e IFN-y rs2069707 do dlelo -764G>C e +874 com a patogénese da migrénea.

Material e Métodos

Foi realizado um levantamento bibliografico nas bases de dados PubMed, Scielo, UpToDate, Science Research, Springer link e Science
direct, bem como a busca manual nas revistas The Lancet, Nature, Elsevier, The New England Journal of Medicine (NEJM) e Headache.
Na reviséio de literatura, foram incluidos arfigos nos idiomas inglés e portugués e relacionados aos polimorfismos TGFB1 rs18004469

do alelo -509C>T e IFN-y rs2069707 do alelo -764G>C e +874.

Resultados

A partir da reviséo de literatura, péde-se evidenciar que o polimorfismo TGFB1 rs18004469, que codifica uma citocina antiinflamatéria,
estd infimamente ligado a supresséo da inflamag&io no sistema nervoso central, sugerindo que os niveis de TGFB1 sejam mais elevados
nos pacientes migranosos. Em contrapartida, o IFNgama rs2069707 e rs2430561, com o dlelo T na posicéo +874, é responsavel
por codificar grandes quantidades de citocinas pré- infamatérias, as quais podem ativar vias cerebrais que alteram o metabolismo
da serotoning, influenciando na inflamag@o neurogénica e vasoconstrigaio, alteracées que ocorrem na depressdo e que encontram-se

intimamente ligadas a patogénese da migranea

Conclusdes
O estudo sugere que existe uma relagéo entre o TGFB1 rs18004469 e a supressdo da cascata inflamatéria que ocorre na enxaqueca,
bem como uma interagéo dos polimorfismos rs2069707 e rs2430561 do IFN-gama na fisiopatologia da migréinea. Apesar disso, ainda

existem poucos estudos relacionando tais polimorfismos com a fisiopatologia da enxaqueca.
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